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1 ILLIK ELMI-TEXNIKI HESABAT

Layihonin adi: Azarbaycanda onkoloji xastaliklar iizro populyasiyaya spesifik genetik mutasiya
spektrinin identifikasiyas1

Layiha rohbarinin soyadi, adi vo atasinin ad1: Valiyeva Haqiqat Qanimat qiz1

Layihonin nomrasi: AEF-MCG-2023-1(43)-13/08/3-M-08

Miiqavilonin imzalanma tarixi: 09 yanvar 2024-cii il

Qrant layihasinin yerins yetirilme miiddsti: 24 ay

Layihonin icra miiddati (baslama vo bitms tarixi): 01 fevral 2024-cii il — 01 fevral 2026-c1 il
Layihonin 1 il dizra (riib) mablagi:

Hesabatda asagidaki masalalar isiqlandirilmalidir:

Layihenin hoyata kegirilmasi tizra cari riibds yerine yetirilmis elmi islar

Cari todqiqat ilinde Azerbaycan Tibb Universitetinin Onkoloji klinikasina miiracist edon va siid
vozi xor¢ongi, yumurtaliq, mads vo yogun bagirsaq xor¢ongi diagnozu qoyulmus pasiyentlorin anamnez
molumatlart sistemlogdirilorok qan nilimiinalori toplanilmisdir. Homginin, miiqayisali molekulyar
analizlorin aparilmasi {i¢lin irsiyyatindo sadalanan xor¢ong xastoliyi olmayan, saglam, yas vo cinsiyyat
faktorlar1 baximindan uygun soxslor iso kontrol qrupu kimi todqgiqata daxil edilmis, molumatlari
sistemlosdirilmisdir.  Xorgong  xostoliyi  askarlanan  xostolordo ilkin etapda  histopatoloji
qiymatlondirilmads xorgongin morholo vo dorocesi toyin edilmisdir. Sonraki etapda iso genetik
tadgiqatlarin aparilmasi tigiin 3-4 ml EDTA-I1 gan niimunalari toplanilmis va alds edilon biomateriallar
AR ETN Genetik Ehtiyatlar Institutunun Insan Genetikas1 Laboratoriyasmna transfer edilmisdir. insan
Genetikas1 Laboratoriyasinda isa qanlardan DNT ekstraksiyas1 proseduru icra edilmisdir. Eyni zamanda
Institutun Insan Genetikas1 Laboratoriyasinda retrospektiv niimunoalor do giymotlondirildikdon sonra
DNT-nin miqdar1 tayin edilmis vo uygun DNT niimunalori tadqiqata daxil edilmisdir.

Tadqiqat ili orzinds siid vozi xorcongi vo yogun bagirsaq xar¢oangi diaqnozu qoyulan soxslords
P53 geni Arg72Pro, hMLH1 geninin -93G>A polimorfizmi, hMSH2 genindo meydana golon
Gly322Asp polimorfizmi miiqayisali tadqiq olunaraq genotip vo allell tezliklori miioyyon edilmisdir.
Statistik tohlillor statistik paket SPSS 22.0 versiyasi analiz edilmisdir. Parametrlor arasindaki assosasiya
Fisher’s exact ve Pearsonun chi square testloriylo giymatlondirilmisdir. P<0,05 statistik olaraq anlaml
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gobul edilmisdir.

DNT reparasiyast genlorindon biri olan hMLH1 geninin -93G>A polimorfizmini sid vazi
xar¢angi diagnozu goyulan xastalords va kontrol grupunda miigayissli todgiq edilorak, genotip va allel
tezliklori ilo xastalik riski arasindaki slage todqiq edilmisdir. Tadqiqat qruplarindan DNT ekstraksiya
edilmis, DNT-nin kamiyyat vo keyfiyyati spektrofotometrik tisulla (Nanodrop 2000/2000c¢) 6lgiilmiis,
davaminda iso PZR-RFLP metodlar ilo 2%-li agaroz gelds genotiplor misyyon edilmisdir. NEB
firmasinin toqdim etdiyi Pvull restriktaza fermentinin 386 bp-lik PCR amplikonlarina tasiri naticasinda
fraksiyalar alinmaqla genotiplor toyin edilmisdir. Bela Ki, restriktaza fermentinin tosirindon fraksiyalara
ayrilmayan 386 bp DNT fraksiyasi alindigda bu homozigot normal GG, 386, 207 vo 180 bp-lik bandlor
alindiga bu heteroziqot GA, 207 bp vo 180 bp DNT fragmentlori alindigda isa bu homozigot AA
genotipi olarag giymotlondirilmisdir. Heteroziqot GA vo mutant AA genotiplari xastalordo miivafiq
olarag 54% va 21%, kontrol grupu ise 44,6% va 17,9% askar edilmisdir. Todqiqat qruplarini miiqayiso
etdikds ham heterozigot vo ham do homozigot mutant genotiplarinin tezliyi xastalordo daha ¢ox rast
galindi. Hor iki qrupu qarsilagdirdigda heteroziqot GA (OR=1,81; 95%CI=0,97-3,39; P=0,062) vo
mutant AA (OR=1,76; 95%CI1=0,8-3,88; P=0,158) genotiplori ilo xastolik riski arasinda statistik farq
askar olunmamigdir. Mutant A allelinin tezliyi xaStolords 48%, nazarst grupunda iss 40,2% miisahido
edildi. Buna baxmayaraq mutant A alleli ilo slid vazi Xorgongi riski arasinda pozitiv olago askar
olunmamigdir (OR=1,37; 95%CI=0,94-2,02; P=0,106). Eyni zamanda hom dominant model
(GG/GA+AA) vo hom do resessiv model (GG+GA/AA) baximindan tadqigat qruplart miigayiso
edildikda risklor miisahids edilsa do bu forg shomiyyatli olmamisdir. OR vo P dayarlori hor iki model
Uzro mivafiq olarag dominant modelds (OR=1,8; 95%CI=0,99-3,26; P=0,051), resessiv modelds iso
(OR=1,2; 95%CI=0,61-2,42; P=0,563) soklindo hesablanmisdir.

Cari todgigat isindo DNT reparasiya genlorindon hMLH1 -93G>A (rs1800734) vo hMSH2
1032G>A (rs4987188) genlorinin tranzisiya tipli polimorfizmlorini yogun bagirsaq xargangi diagnozu
goyulan 134 xostodo vo 137 nofordon ibarst nazarst grupunda todgiq edoarak bu polimorfizmlarin
kolorektal  xorgongin inkisaf riski arasindaki olagesini migayisali tohlil etdik. HMLH1 geninin -
93G>A polimorfizminin genotip vo allel tezliklori hor iki grup Gclin hesablanmis vo statistik olaraq
giymatlondirilmigdir. Alinan naticalora asasan GG genotipinin xasta grupunda rastgalma tezliyi 15,7%,
heterozigot GA 32,1%, mutant AA genotipinin rastgolmo tezliyi iso 52,2% toskil etmisdir. Kontrol
grupunda isa GG genotipi 16,8%, GA genotipi 45,2% vo mutant AA genotipinin rastgalms tezliyi iso
38% oldugu geyds alinmigdir. Hor iki tadgigat qrupu zro naticolori qarsilasdirdigda heteroziqot GA
(OR=0,76; 95%CI=0,37-1,54; P=0,446) vo homozigot mutant AA (OR=1,47; 95%CI=0,74-2,95;
P=0,270) genotiplori ilo xastolik riski arasinda hor hansi assosiasiya askar edilmomisdir. Dominant
model (GG/GA+AA) lzrs xastalik riski (OR=0,92; 95%CI1=0,48-1,76; P=0,803) mioyyon edilmadiyi
halda resessiv model ilo (GG+GA/AA) xastalik riski (OR=0,56; 95%CI=0,35-0,91; P=0,018) arasinda
statistik ohamiyyatli assosiasiya askarlanmigdir. Bundan slava xastoalords G alleli 53,1% nazarat grupda
iS5 56,1% miisahido olunmusdur. Mutant A alleli iso Xastolords 46,9%, nozarot qrupunda iss 43,9% rast
galinmisdir. Aparilmig statistik hesablamalara asasan mutant A alleli ilo xastalik riki arasinda statistik
shamiyyatli alage miayyan olunmamisdir (P=0,748).

Cinsiyyat faktoruna goro hMLH1 geninin genotip tezliyi hor iki todgigat grupunda migayisa
olunmusdur. Cinsiyyat faktoru asas alinmagqla hor iki qrupu qarsilagdirdiqda genotiplorlo xastalik riski
arasinda statistik ohomiyyatli asililiq agkar edilmomisdir (P>0,05).

Yast 60-dan kigik olan saglam insanlarda xastalorlo miigayisado heterozigot GA genotipi (38,2%)
daha ¢ox rastlanmigdir. Bundan basqa saglam insanlarla miiqayisado mutant AA genotipi iso faiz
nisbatilo xastolords (54,2%) ustunlik toskil etmisdir. Yas1 60-dan boyiik soxslordo do heterozigot GA
genotipi kontrol grupunda daha ¢ox (47,4%), mutant AA genotipi isa Xastolords daha ¢ox (51,1%) rast
golinmigdir. Lakin burada da parametrlor arasinda statistik ohomiyyatli olago geydo alimmamigdir
(P>0,05).




P53 geni, 17-ci xromosomun qisa ¢iyninds (17p13) xromosom nahiyasinds yerlosir vo hiiceyra
tsiklinin dayandirilmasi, apoptoz, DNT reparasiyasi, hiiceyra metabolizminin idara edilmasi kimi bir
sira hliceyrovi proseslords istirak edir. Bununla yanasi, P53 genindo bas veron mutasiyalar sintez edilon
zilalin tumor supressor funksiyasinin itirilmasino vo belaliklo do badxassali siglorin inkisafina tokan
vera bilor. Todqiqat isindo PZR-RFLP metodlar1 vasitosilo P53 geninin ¢.215G>C (rs1042522)
polimorfizmi todqiq edilmis, genotip vo allel tezliklori hesablanmis, klinik parametrlo slaqgasi todqiq
edilmisdir. Todqgigata 141 yogun bagirsaq xor¢ongi diagnozu qoyulan xasto vo 150 iso saglam nozarot
grupu daxil edilmisdir. xastolorin  84-li (59,6%) kisi, 57-1 (40,4%) qadin, nozarot qrupunun iso 66-1
(44%) kisi, 84-u (56%) iso qadinlar togkil etmisdir. Xostolorin yas araliglar1 35-84, nozarat qrupunda iso
28-82 araliginda olmusdur. Orta yas gostoricisi xastolordo miivafiq olaraq 63+£10 va 60,9+11,5 soklindo
hesablanmisdir. Xostolorin 12-do G1, 92 nofordo G2, 37 nofordo iso G3 sis dorocesi miisahido
olunmusdur. Sis morhalosi iso 141 xostonin 2-do T1, 17-do T2, 113-do T3 vo 9-da iso T4 toyin
edilmisdir. Todqgiqat qruplar1 yas vo gender amili baximindan miiqayiso edildikdo iki qrup arasinda
ohomiyyatli statistik oslago miisahido olunmamigdir (P>0,05). Homginin, todqigat qruplarinin sigaret vo
alkogoldan istifado molumatlar1 da miiqayiso edildikdo qruplar arasinda statistik forq miisahido
olunmamisdir. GG, GC va CC genotiplorinin xastolords tezliklori miivafiq olaraq 26,2%, 52,5% va
21,3% soklinds rast golinmisdir. Nozarst qrupunda isa 29,3% GG, 52% GC va 18,7% CC genotip
tezliklori miioyyon edilmisdir. Xostolordo hom heteroziqot GC vo hom do mutant CC nazarat qrupu ilo
miiqayisado ¢ox rast golinmisdir. Hor iki qrupu qarsilagdirdigda heteroziqot GC (OR=1,128;
95%CI=0,657-1,937; P=0,662) vo mutant CC (OR=1,274; 95%CI=0,648-2,504; P=0,482) genotiplori
ilo yogun bagirsaq xorcongi riski arasinda statistik asossasiya askar edilmodi. Dominant (OR=1,167;
95%CI1=0,698-1,951; P=0,556) va resessiv model (OR=1,178; 95%CI1=0,662-2,094; P=0,578) tizro do
assosiasiya askar edilmomisdir. Bundan olave xastolorin 52,5%-ds normal G alleli, 47,5% iso mutant C
alleli agkar edilmisdir. Nozarat qrupunda iso 55,3% normal G alleli oldugu halda mutant C alleli 44,7%
rast golindi. Mutant C alleli kontrol qrupu ilo miiqayisads xastolords iistiinliik togkil etmisdir, lakin
mutant C alleli ilo (OR=1,122; 95%CI=0,809-1,554; P=0,490) xostolik riski arasinda assosiasiya
miisahido edilmomisdir.

Kisi vo qadinlarda genotip tezliklori miiqayiso edildikdo kisi xastolordo 26,1% normal GG,
heteroziqot GC 52,4% vo 21,5% homoziqot mutant CC, nozarat qrupunu toskil edon kisilords iso GG
25,8%, heteroziqot GC 54,5% vo mutant CC 19,7% miioyyon edilmisdir. Todqiqata daxil edilon kisilor
arasinda heterozigot GC (OR=0,944; 95%CI1=0,437-2,042; P=0,884) vo homoziqot CC (OR=1,070;
95%CI1=0,412-2,777, P=0,890) genotiplori ilo xostolik riski arasinda statistik ohomiyyatli olago
mitoyyon edilmomisdir. Buna olave olaraq qadin xastolordo genotip tezliklori miivafiq olaraq 26,3%
GG, 52,6% heteroziqot GC va 21,1% homoziqot mutant CC, saglam gadinlarda iso bu raqomlor 32,1%
GG, 50% GC va 17,9% homoziqot mutant CC agkar edildi. Qadin xostolords hom heteroziqot GC va
hom do mutant CC genotiplori daha ¢ox rast golinso do timumilikds genotiplorlo xostolik riski arasinda
statistik ohomiyyatli forq askar olunmadi (P>0,05).

Ortalama yas gostoricisino gora genotip tezliklorinin miiqayisoli tohlil edilmisdir. Yas1 60-dan
kigik xastolordo normal GG 32,8%, heteroziqot GC 45,4% vo mutant CC iso 21,8%, nozarat qrupunda
1so GG genotipi 33,8%, heteroziqot GC 52,1% vo homoziqot CC iso 14,1% toyin edilmisdir. Nozarot
grupunda heteroziqot GC (OR=0,901; 95%CI1=0,407-1,994; P=0,797) vo xastolordo iso mutant CC
(OR=1,600; 95%CI=0,567-4,518; P=0,373) genotiplori daha ¢ox {izo ¢ixmasina baxmayaraq 60 yasdan
kicik xasto vo nazarst qrupunu miiqayiss etdikds genotiplorlo xostolik riski arasinda statistik alaqe
miisahido edilmodi. Yasi 60-dan yuxart xastolordo normal GG, heteroziqot GT vo mutant CC
genotiplori miivafiq olaraq 22%, 57% va 21% oldugu toqdirdo nazarst qrupunda iso bu rogomlor 25,3%,
51,9% va 22,8% soklindo miioyyan edildi. Heteroziqot GC (OR=1,258; 95%CI1=0,593-2,670; P=0,550)
genotipi yasi 60-dan yuxar1 xastolordo daha ¢ox rast galindiyi halda homozigot mutant CC (OR=1,053;
95%C1=0,425-2,605; P=0,912) nazarat qrupunda c¢ox rast golinmisdir. Lakin buna baxmayaraq yas1 60-
dan cox olan xosto vo saglam insanlar1 miiqayiso etdikdo genotiplorlo xostolik riski arasinda statistik
ohomiyyatli natico aldo olunmadi (P>0,05).




Xosto qrupunda siqaret ¢okon vo ¢okmoyanlordo genotiplorin tohlili codval 4.3.5-do toqdim
edilmisdir. Sigaretdon istifado edon xostolords 32,7% GG, 51,9% GC vo 15,4% CC agkar olunmusdur.
Genotip tezliklori siqaret cokmoyan xastolords miivafiq olaraq 24,4%, 53,7% va 21,9% miioyyan edildi.
Siqaret ¢gokmoyan xostolords heteroziqot GC (OR=0,722; 95%CI=0,323-1,614; P=0,427) vo homoziqot
mutant CC (OR=0,523; 95%CI1=0,182-1,501; P=0,225) nisbaton ¢ox rast galinmasino baxmayaraq bu
forq statistik shomiyyatli deyildir (P>0,05). Bunda slava, alkoqol igon vo igmoyan xastalordo genotip
tezliklori tohlil olunmusdur. Belo ki, alkoqol igonlordo 26,1% GG, 58,7% GC va 15,2% CC rast
galindiyi halda alkoqol igmoyanlords isa bu gostaricilor 28,5% GG, 50% GC vo 21,5% CC saoklindo
toyin edilmisdir. Heteroziqot GC (58,7%) alkoqol iganlords, homoziqot CC (21,5%) isa alkoqol
icmoyoanlordo ¢ox oldugu askar olundu. Amma bununla yanasi hom GC (OR=1,278; 95%CI=0,553-
2,957; P=0,566) vo hom do CC (OR=0,768; 95%CI=0,254-2,321; P=0,639) genotiplori ilo yogun
bagirsaq xar¢onginin riski arasinda asossasiya miioyyan edilmadi (P>0,05).

Sisin doraco vo maoarhalasinda heteroziqot GC (75%) bad xassali sisin G1 doracasindo,
homoziqot CC isa G3 doracasinds (29,7%) daha ¢ox rast golinmisdir. Sisin marhalalorinds P53 geninin
¢.215G>C polimorfizmini tohlil etdikds iso T1 vo T2-ds heteroziqot GC genotipi, T3-do iso mutant TT
genotipi Ustlinliik togkil etmisdir. P53 geni ¢.215G>C polimorfizmi ilo sisin doraco vo morhslslori
arasinda statistik asililiq miisahido olunmadi (P>0,05).

Tadqiqat isinin cari ilinde hamginin, mada xar¢angi diagnozu qoyulan 40 xastods vo 50 saglam
insanda P53 geninin ¢.215G>C polimorfizmini tohlil edilmisdir. Nozarat qrupunun 35-i kisi, 15-i qadin,
xastolorin 24-0 kisi 16-s1 iso gadin idi. Xostalar iigilin orta yas 59 (38-73) va nozarat qrupu tigiin 58 (32-
80) idi. Mado xorgongi askar olunan xastalords Arg/Arg, Arg/Pro vo Pro/Pro genotiplori 27.5%, 55% va
17.5%, saglam fordlords iso bu nisbat 32%, 58% va 10% olmusdur. Mutant Pro/Pro genotipi xastolordo
daha ¢ox muisahide edilmisdir. Heteroziqot Arg/Pro genotipi saglam qrupda xosto qrupuna nisbaton
daha yiiksok olmusdur. Mutant Pro allelinin tezliyi xastolords 45%, saglam fordlords iso 39% goriildii.

Layihanin hayata kecirilmasi iizre planda nazards tutulmus islerin yerine yetirilms daracesi (cari riib
ticlin, faizle giymatlondirmoli)

Todqiqat isinds cari rub orzindo asagida sadalanan iglorin goruilmasi planlanmisgdi:
-NUmunalorin toplanmasi

- DNT ekstraksiyasi, komiyyat vo keyfiyyatinin tayini

-Sekvens t¢un niimunalarin hazirlanmasi

- PZR va Aqgaroz gel elektroforezi

Todqiqat isi ilo olagodar olaraq xostaliklor Uzra kifayat godor nimunalor toplanilmis, protokollar
nozardan kegirilmis va naticalar aldo edilmisdir. Qeyd edoak ki, layihada IV rib Gzra nozards tutulmus
isin bu bolmasini 100% olaraq giymatlondiririk.

Xastalors aid klinik va demoqrafik gostoricilor doqiqlikle toplanilmis va sistemlogdirilmisdir. Todqiqat
qruplarinda hom xostolorin ham do kontrollarin say1 artirilmig vo miivafiq olaraq todqiqata daxil
edilmisdir. Layihonin cari riibii tizro hMLH, AMSH?2 va P53 genlori iizro tod nukleotid polimorfizmlori
tadqiq olunmaqla mutant va riskli gen allellori miisyyon edilmisdir. Eyni zamanda statistik olaraq P
doyori vo OR omsallar1 hesablanaraq xostslik riski arasinda assosiasiyalar todqiq edilmisdir.

Hesabat dovriinds alinmis elmi naticalar, onlarin yenilik daracesi

- Tadqigat isinde DNT reparasiya genlorindon hMLH1 -93G>A (rs1800734) vo hMSH2 1032G>A
(rs4987188) polimorfizmlori migayisali tohlil edilmis, genotip vo allel tezliklori hesablanaraq klinik
vo demografik parametrlor Gzra risklor tadqiq edilmisdir. Noticalora asasan hMLH1 geninin ressessiv
modeli (GG+GA/AA) lizra va eloca do sisin marhalasi ilo genotiplor arasinda pozitiv assosiasiyanin
askar edilmoasi yogun bagirsaq xarganginin molekulyar patogenezindo hMLH1 geninin muhim rola
malik oldugunu gostorir.

- hMSH2 1032G>A (rs4987188) polimorfizminin istor genotip istorso do allel tezliklori ilo xastolik riski
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arasinda pozitiv assosiasiya miiayyon edilmomisdir

- hMLH1 genin promotor nahiyasindoki -93G>A tok nukleotid polimorfizmi analiz olunmus va bu
polimorfizm ilo stid xar¢ongi riski arasinda statistik shamiyyatli notics aldos olunmamisdir.

- P53 geninin ¢.215G>C polimorfizmi ilo yogun bagirsaq xar¢onginin inkisaf riski arasinda statistik
asossasiya miisahido edimomisdir.

- Sud vazi xagangi goyulan xastalords Xastaliyin inkisaf riski ilo P53 geninin ¢.215G>C polimorfizmi
arasinda statsitik olago askar edilmomisdir.

Layihenin yerine yetirilmasi zamanu istifade olunan isul ve yanasmalar

Aqaroz gel elektrofozeri iiglin ig¢i mohlullar hazirlanmisdir:
10XTBE mohlulunun hazirlanmasi: 108 q Tris, 55 q bor tursusu va 7,5 g EDTA dlgllarok 6l¢ii gabina
olava edilir, Gzarina distillo suyu olava edilorak hacmi 1 litro ¢atdirilir. Mohlul soffaflasana qodor
qarigdirilir. 1XTBE-nin (89mM tris, 89mM bor tursusu, 2mM EDTA) hazirlanmasi: 100 ml 10X TBE
goturuldr, Gzarine 900 ml distillo suyu olava edilorok yaxgica qarigdirilir vo mohlul hazir vaziyyato
gatirilir.
Qandan DNT ekstraksiyasi {igiin asagidak: protokol totbiq edilmisdir:
1. Eppendorf tliplino 200 ul gan, 30 ul Proteinaz K va 250 lizis buferi slavs edildi
2. Qarigim vorteks olunaraq qarigdirildi
3. 560C-ds 2 daq inkubasiya edildi
4. Inkubasiyadan sonra lizat spin kolona kegirildi
5. 8000 RPM-ds 3 dag. sentrifuga edildi
6. Daha sonra pellet atild1
7. Sonra Spin kolona 750 ul yuyucu mahlul slavs olundu
8. 8000 RPM-doa 3 dag. sentrifuga edildi, DNT huiceyravi qaliglardan tomizlonildi
9. Har bir spin kolona 150 ul elution bufer olavs edilorok DNT cokdrildi
10. Sonuncu etapda alds edilon DNT niimunalari -20C — do saxlanildi

DNT-nin komiyyat vo keyfiyyati spektrofotometrik Gsulla Nanodrop 2000/2000c (Thermo
Scientific) cihazi vasitasilo toyin edilmigdir. DNT-nin miqdar1 1 pul mahlulda nanogramlarla 6l¢iilmiis vo
durulagdirma omsalina vurularaq total DNT miqdar1t miioyyon edilmisdir. PZR reaksiyalarinin
aparilmasi tgiin 25 ul/ng minimal rogom Kimi qobul edilmisdir. DNT-nin zilallar va kimyavi
birlosmalarla ¢irklonma doarocasi ise muvafiq olaraq 260/280 vo 260/230 dalga uzunluglarinin nisbati
asasinda hesablanmusdir. Belos ki, 260/280 nisbatinin 1,8 vo 260/230 nisbatinin iss 2 olmasi, ziilallar vo
kimyavi maddalorls ¢irklonmasi olmayan saf DNT etalonu kimi gobul edilmisdir.

Layiho {izro elmi nagrlor (maqalaler, monoqrafiyalar, icmallar, konfrans materiallari, tezislor) (derc
olunmus, ¢capa gobul olunmus ve ¢apa gondarilmisleri ayriliqda geyd etmoakls) (suratlarini slava etmali!)

Tezis: Bayramov B, Mehdiyeva N, Valiyeva H, ©hmadova G, Soforzads Z, Nasibova J, Somsodzado
A, Mommodova Z. Siid Vazi Xargongi Diagnozu Qoyulan Xoastolordo hMLH1 Geninin -93G>A Tok
Nukleotid Polimorfizminin Migayisali Tadqigi. “Genetik ehtiyatlarin miihafizosi vo somarali istifadosi”
movzusunda Respublika Elmi Konfransi. 31 oktyabr-1 noyabr 2024-ci il, Soh 97-98. Baki/Azorbaycan
https://genresjournal.az/konfrans_2024son.pdf

Ixtira vo patentlar, ssmaralasdirici tokliflor

Tadgiqat isinds bu riib Gizrs ixtira vo patent alinmamisdir

Layiho {izro ezamiyyatlor

Bu riib tizro elmi ezamiyyat nazards tutulmamisdir.

Layiho {izrs elmi ekspedisiyalarda istirak

Layiho tizro elmi ekspedisiya nezards tutulmamisdir

Layiho tizro digor todbirlorde istirak




Bu riib tizars todbirlards istirak edilmamisdir.

10

Layiha movzusu {izrs elmi maruzaler (seminarlar, konfranslar, deyirmi masalar ve s. ¢ixislar)

31 oktyabr-1 noyabr Genetik Ehtiyatlar Institutunda toskil olunan - Genetik ehtiyatlarin miihafizasi vo
somarali istifadasi elmi konfransinda moaruza: Sud Vazi Xargangi Diagnozu Qoyulan Xastalords
hMLH1 Geninin -93G>A Tok Nukleotid Polimorfizminin Miqgayisali Todqiqi.

11

Layiha tizrs alde olunmus cihaz, avadanliq ve qurgular, mal ve materiallar

Bu riib arzinds layihs izro heg bir cihaz, avadanliq vo materiallar alds olunmamisdir. Belos Ki,
todgiqatda istifads edilon cihaz, avadanliq vo qurgular Azarbaycan Tibb Universiteti vo Genetik
Ehtiyatlar Institutunun maddi-texniki bazasinda mévcud avadanliglar hesabina hoyata kegirilmisdir.

12

Yerli homkarlarla alagolor

Tadgiqatin cari riibiinds bu nazars alinmamsdir.

13

Xarici homkarlarla slagalor

Layiha gargivasinds aparilan todqiqat iglari yerli homkarlar vasitasilo hayata kecirilmasi nazards
tutulmusdur.

14

Layiho movzusu tizro kadr hazirhig:

Nozards tutulmamisdir.

15

Sergilorda istirak

Nozards tutulmamisdir.

16

Tacriibaartirmada istirak ve tacriibs miibadilasi

Nozards tutulmamisdir.

17

Layiha mévzusu ile bagl elmi-kiitlavi nasrlar, kiitlavi informasiya vasitalarindas ¢ixislar, yeni
yaradilmis internet sahifelari va s.

Nozords tutulmamisdir.

Layiha rohbarinin imzas1 Valiyeva Haqigat Qanimat qiz1

Tarix

QEYD: biitiin hallarda uygun olan bandler doldurulmalidir.




